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I nucleotidi sono gli esteri fosforici dei nucleosidi. 

Qualunque gruppo OH potrebbe essere esterificato da un gruppo 

fosfato. 

Generalmente però l’esterificazione riguarda la posizione 5’ del 

nucleoside. 

Un nucleoside che ha un solo gruppo fosfato legato al 5’ è chiamato 

nucleoside monofosfato. 

L’AMP è un acido debole con pka=3.8 per la prima dissociazione 

dell’h dal fosfato e 6.2 per la seconda dissociazione dell’idrogeno 

dall’oh del fosfato. 

A ph fisiologico la forma prevalente è quello di fosfato dissociato 

con due cariche negative. 

 
Adp (pirofosfato).  



La molecola di ATP è la principale risorsa energetica in quanto i 

legami ossigeno-fosforo sono ad alta energia. 

 
Una cosa particolarmente interessante è la possibilità di formare 

dai nucleotidi degli esteri fosforici ciclici. Sia l’adenosina che la 

guanosina sono in grado di formare dei monofosfati ciclici che 

sono in grado di indcare amp ciclico o cAMP e gmp ciclico o cGMP 

che sono importanti regolatori dell’attività cellulare. 

 
Sono dei dinucleotidi. Cofattori incontrati in quanto sono cofattori 

di enzimi deidrogenasi che intervengono nelle reazioni di 

ossidazione di alcoli in aldeidi e nelle riduzioni delle aldeidi in 

alcoli. 



 
Sono dinucleotidi in cui il componente eterociclico è l’adenina è 

quello dell’altro è una flavina. Il fad partecipano alle reazioni di 

ossidazione e riduzione dei composti contenenti doppi legami c-c.

 
Qui vediamo la reazione di ossido riduzione catalizzato dal fad: il 

legame semplice c-c in cui sono evidenziati gli idrogeni in rosso e 

azzurro che vengono ossidati dal fad, si formano i doppi legami 

c=c e si forma il fad idrogenato. 



 
Vediamo come questi nucleotidi si legano per formare gli acidi 

nucleici. 

Il dna è un desossiribonucleotide, quindi i nucleotidi si possono 

legare tra loro mediante un legame fosfodiestereo tra l’ossidrile dell’ 

3’ di un unità e quello del fosfato 5’ della seconda unità. 

 
La struttura primaria dell’acido nucleoico è la sequenza dei 

nucleotidi nel filamento; per convenzione le sequenze 

polinucleotidiche vengono scritte dall’estremità 5’ libera fino 

all’estremità 3’ libera, quindi in questo caso la porzione di 

sequenza sarà TAGC. 



 

 

 



 
 

 

 


