
CODICE GENETICO

CONVERSIONE DI UN CODICE A 4 BASI AZOTATE

dell’acido nucleico ad un ALFABETO A 20 AMINOACIDI

delle proteine

COMBINAZIONE TRE DELLE QUATTRO BASI (43)= 64 

parole

64 CODONI O TRIPLETTE per 20 AMINOACIDI

CODICE RIDONDANTE O DEGENERE

3 TRIPLETTE DI STOP  UAA, UGA e UAG

Recentemente UGA (selenocisteina), UAG (pirrolisina)

CODICE UNIVERSALE 



Due codoni che specificano lo stesso amminoacido e 

differiscono solo nella terza posizione usano lo stesso 

tRNA nella sintesi proteica













Ogni ribosoma ha un sito di legame per mRNA e tre siti per tRNA



L’RNA potrebbe avere 

proceduto il DNA e le 

proteine nell’evoluzione



SINTESI PROTEICA

Fase GTP dipendente

TRE FASI DISTINTE:

1)  INIZIO

2) ALLUNGAMENTO

3) TERMINAZIONE



Le tre fasi



SINTESI PROTEICA

(INIZIO)

Sono coinvolte numerose

PROTEINE dette FATTORI 

DI INIZIO (procarioti IF1,2,3; 

eucarioti  12)

tRNA iniziatore su subunità 

ribosomiale minore 

(COMPLESSO DI INIZIO)

Codone di inizio è AUG per 

aminoacido METIONINA

(procarioti-

formilmetionina)
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SINTESI PROTEICA

(ALLUNGAMENTO)
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Nella fase finale della sintesi 

proteica il legame del fattore 

di rilascio al sito A, 

posizionato su un codone di 

arresto, interrompe la 

traduzione.







Destino post-traduzionale delle 

proteine



Modificazioni post traduzionali

Modificazioni chimiche: 

Acetilazione (CH3CO), negli 

eucarioti superiori circa 80% delle 

proteine sono acetilate

(reversibile) sul primo residuo aa 

presente all’amino terminale 

(acetiltransferasi)

Metilazione, soprattutto residui 

lisine e arginine, es. controllo 

stato cromatina (istoni) con 

repressione o attivazione 

espressione genica



Glicosilazione legame 

covalente con zuccheri più 

o meno ramificati, 

necessaria per giusto 

ripiegamento nel reticolo 

endoplasmatico

Lipoproteine legame 

covalente con lipidi, 

generalmente a livello di 

membrana 

Fosforilazione residui aa 

legati covalentemente ad 

uno o più gruppi fosforici 



• Proteasomi

• Legame covalente con Ubiquitina



Sistema ubiquitina/proteasoma, UPS

2004 premio Nobel Hershko, Ciechanover e Rose per scoperta 

funzione ubiquitina, piccola proteina 70 aa

Alcune proteine degradate senza ubiquitinazione 

Il sistema UPS può essere utilizzato per regolare 

specifiche funzioni biologiche (espressione genica, 

ciclo cellulare, proliferazione)



Dal DNA alla proteina


